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La mitad de prescripciones
i antibioticas, “inadecuadas*
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Modesto Orozco, del IRB de Barcelona.

Una nueva

plataforma permite estudiar
simulaciones de ADN

El Laboratorio de Mo-
delizacion Moleculary
Bioinformatica del
Instituto de Investiga-
cién Biomédica (IRB
Barcelona), dirigido
por Modesto Orozco,
publica en Nature
Methods un nuevo
modelo desarrollado

en colaboracion con el
Barcelona SuperCom-
puting Center (BSC) y
laboratorios de Ingla-
terra y Estados Uni-
dos, que permite si-
mular la dinamica del
ADN a nivel atémico
"con una exactitud ex-
cepcional". P.7
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Modesto Orozco, director del Laboratorio de Modelizacién Mo-

lecular y Bioinformatica del Instituto de Investigacion Biomédica

(IRB Barcelona).

Una nueva plataforma
permite estudiar
simulaciones de ADN

MADRID
REDACCION

La dindmica molecular
es una técnica que per-
mite simular el movi-
miento del ADN, su ple-
gamiento en doble, triple
o cuadruple hebra, e in-
cluso su interaccién con
proteinas y farmacos.
Con ella se estudian pro-
Cesos que ocurren en es-
calas de tiempo que van
de los picosegundos a
los minutos, y que apli-
can a sistemas molecu-
lares de tamafios diver-
sos, desde unos pocos
nandmetros al metro.
El Laboratorio de Mo-
delizacion Moleculary
Bioinformatica del Insti-
tuto de Investigacién
Biomédica (IRB Barcelo-
na), dirigido por Modes-
to Orozco, desarrolla
metodologia tedrica
para entender mejor el
comportamiento de las
biomacromoléculas y,en
particular, de los acidos
nucleicos, en una amplia
escala espacio-tempo-
ral, con énfasis en apli-
caciones biomédicas y

bionanotecnolégicas.

Este grupo publicé
ayer en Nature Methods
un nuevo modelo desa-
rrollado en colaboracién
con el Barcelona Super-
Computing Center (BSC)
y laboratorios de Ingla-
terra y Estados Unidos,
que permite simular la
dindmica del ADN a ni-
vel atéomico "con una
exactitud excepcional",
celebran los investiga-
dores, tras cinco afios de
trabajo y habiéndolo
probado en mas de cien
sistemas de ADN.

Los datos estan aloja-
dos en un sitio web pu-
blico que suma ya més
de cuatro terabytes de
informacion
(http://mmb.irbbarcelo-
na.org/ParmBSC1/), ac-
cesible para la comuni-
dad cientifica, a través
del Instituto Nacional de
Bioinformatica y de la
red Elixir-Excellerate, la
mayor infraestructura
de datos de ciencias de
la vida en Europa, a la
cual el IRB Barce-
lona contribuye.




