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Un atlas describira el movimiento de diversas proteinas

El Instituto de Investigacion Biomédica (IRB -Barcelona) esté clasificando unas 1.900 proteinas por su actividad.
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Otras webs Helmut Grubmiiller, Charles Laughton y Modesto Orozco, en Barcelona. (Jaume Cosialls)

Las proteinas, en su estado natural, son dinamicas. Conocer sus movimientos resulta muy Util para poder predecir sus funciones y la presencia
de algunas alteraciones podria ayudar a comprender por qué aparecen algunas enfermedades y a disefiar estrategias terapéuticas para poder
tratarlas, seglin ha explicado Modesto Orozco, especialista en modelizacién y bioinformética del Instituto de Investigacion Biomédica (IRB
Barcelona) y director del programa conjunto sobre biologia computacional del Barcelona Supercomputing Center (BSC), durante la XXII
Conferencia Barcelona Biomed organizada por el IRB-Barcelona y la Fundacion BBVA.

Tres grupos de trabajo, entre ellos uno del IRB Barcelona, estén estudiando la actividad de las proteinas con el objetivo de catalogarlas
y crear un atlas segiin sus movimientos

Esta reunion cientifica, coordinada por Orozco y Charles Laughton, investigador de la Universidad de Nottingham, ha congregado a més de 150
expertos que trabajan en el disefio de cddigos, algoritmos y herramientas de simulacion molecular en un area com(n donde convergen
expertos en quimica y biologia computacional, biologia estructural, biofisica y bioinformatica y empujan el desarrollo de la dinamica molecular
para la simulacion de sistemas bioldgicos.

Actualmente existen tres grupos de investigacion en el mundo -entre ellos el que dirige Orozco en Barcelona- que estan trabajando en la
creacion de un atlas que pretende clasificar las proteinas en funcion de su movimiento. Hasta el momento el grupo catalan ha categorizado
unas 1.900 y en los grupos de Alemania y Estados Unidos tienen una cifra similar.

Conocer la forma en la que se mueven las diferentes proteinas es (til para predecir sus funciones y ayuda a la investigacion de las
enfermedades y el disefio de farmacos

Segun Orozco, los modelos de biosimulacién son muy Utiles para alcanzar estos objetivos, ya que no se dispone de un sistema de referencia
para poder analizar los movimientos de la proteina en estado natural. Por tal motivo este campo ha tenido protagonismo en la Gltima entrega
de los premios Nobel de Quimica y, a juicio de Orozco, lo seguira teniendo en los préximos afios debido a su potencial para el desarrollo de
nuevos farmacos.

Helmut Grubmiiller, del Instituto Max Planck de Quimica Biofisica, en Gotinga (Alemania), detalld los resultados del estudio de 112 proteinas

que han clasificado en 34 tipos diferentes por sus movimientos. Ademas, presento los avances de sus estudios sobre la translocacion del
ribosoma por medio de una técnica de microscopia de alta resolucion y célculos complejos de dindmica molecular.
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